Wykrywanie i analiza charakterystycznych segmentéw i punktow referencyjnych
w sygnatach biomedycznych w srodowisku obliczen ziarnistych (SYMBIOZ)

Doktadne i wiarygodne okreslenie charakterystycznych segmentéw (zatamkéw, fal) i punktow
referencyjnych (punkty odniesienia, bazowe) w sygnatach biomedycznych jest waznym i aktualnym
przedsiewzieciem badawczym o daleko idgcych konsekwencjach praktycznych i szerokim zakresie
zastosowan. Modele oparte na regutach ziarnistosci — stanowiqgce zbidr regut rzqdzgcych relacjomi
miedzy charakterystycznymi zatamkami, punktami bazowymi i ich cechami. Chociaz waga tego
problemu jest oczywistq, stajemy przed wieloma wyzwaniami, w tym wielowymiarowosciq problemu,
sygnatami obarczonymi szumami, trudnosciami w okresleniu charakterystycznych zatamkéw
i punktéow referencyjnych, niestacjonarnosciq i réznymi cechami osobniczymi poszczegdlnych
pacjentdbw. Rozwiqzanie tych problemdédw wymaga zastosowania zaawansowanych technik,
strategii modelowania i wydajnych mechanizmdéw wykrywania. Po zidentyfikowaniu biezgcych
problemoéw, kluczowymi celami tego projektu jest opracowanie oryginalnych ram koncepcyjnych
obliczen ziarnistych (Granular Computing) i srodowiska algorytmicznego.
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